Конспект занятия 10.

Ход занятия:

Анализ моделирования эволюции
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1. Обсуждение результатов моделирования.

1. Произошла ли эволюция?

Да, т.к. изменилось соотношение генотипов и фенотипов.

2. Анализ получившихся результатов (таблицы данных, графиков и диаграмм – см. ниже на примере группы 2).
Графики показывают изменение доли гена а (рецессивного, отвечающего за желтую окраску) от общего числа генов, т.е. генофонд.

Диаграмма показывает долю особей с желтой окраской, т.е. какие фенотипы в данный момоент есть в этом поколении. 
Из десяти групп 2 нарушили правила моделирования и их результаты непригодны для анализа. Из остальных групп здесь представлены результаты двух.
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3. Обсуждение в парах и формулирование вопросов, на которые можно найти ответы при анализе результатов. 
1. Как влияют внешние факторы (климат, хищники, фон, голод, холод) на изменение генофонда?

2. Можно ли предсказать ход эволюции?
3. Почему концентрация гена а  колеблется?

4. Зачем меняли фон?
5. Что (какие факторы) не учтены?

6. Почему график отличается отдиаграммы?

Вопросы 1 и 2 возникли у 9А. Вопросы 3 - 6 – у 9Б.
4. Работа в парах. Поиск ответов (на примере результатов 9 группы) :
· В ходе анализа выяснилось, что эволюция происходит не у одной особи и ее потомков, а в группе особей одного вида, длительно существующих вместе и скрещивающихся между собой. Назвали такую группу популяцией.
· Какие факторы и как влияют на генофонд и долю разных фенотипов в популяции?

· Выяснили, что факторы, влияющие на генофонд и  долю желтоокрашенных особей – это поедание хищниками, которое зависит от цвета фона; гибель в суровые зимы; возможность прокормиться только 30, сколько бы особей не народилось; мутации, при которых ген А может стать геном а и наоборот; случайные колебания, связанные с вероятностным характером законов Менделя при скрещиваниях с малым числом потомков.

· При поиске неучтенных факторов оказалось, что в природных популяциях  (но не в нашей модели) происходит миграция особей из популяции в популяцию, а также изоляция (то есть разделение популяций на обособленные части, и эти факторы тоже влияют на генофонд. 
· Схематически изобразили, как влиют все эти причины. По графику и диаграмме видно, что хищники больше едят желтых на зеленом фоне, а на желтом фоне больше едят зеленых. Значит, это – направляющий фактор.


Климат – фон

   +хищник

А остальные факторы  - ненаправляющие, поскольку действуют случайно, «раскачивают» генофонд популяции случайным образом.
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5. Подвели итоги, составив схему.

Домашнее задание: 
1) выучить схему в тетради и параграфы  31-33

2) в тетрадь выписать все новые термины с их значениями
3) скачать из  Интернета программу Evodots и на отдельном листе сравнить ее с нашей моделью.

Ссылка на эту программу:

http://faculty.washington.edu/herronjc/SoftwareFolder/EvoDots.html
По ссылке открывается страница, на которой есть варианты загрузки. Выберите подходящей для вашего компьютера:
Download EvoDots 1.1:
BinHexed for MacOS X: EvoDots (Mac OS X).hqx
BinHexed for Mac Classic: EvoDots.hqx
Uncompresed Windows Application: EvoDots.exe
Zipped for Windows: EvoDots.exe.zip
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2 группа - изменения фенотипов 
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С помощью желто-зеленой диаграммы показано соотношение фенотипов
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